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4155 61 WA, D Be, T, % 1195 8 M DU AR HLA-A {3 35 S S R 2 B[]
202146 H Bt ERPR 2= (A ZRRIAIR) , 2021,41(06) :903-907 - 905 -
1 IHSHTINR AR HLA-A (i S & B FSRER
. HM S BT M W TEiE M b
5 SR 6714) (i=7130) (n=1809) (n=1428) (n=2799) (n=3796) (n=1630) (n=1837)
1 01:01 0.028299  0.031276 0.029022 0.029762 0.040816 0.037803 0.038957  0.034 023
2 01:03 0 0.000 140 0.000276 0 0 0 0.000307  0.000 272
3 01:127 0 0.000070 0 0 0 0 0 0
4 02:01:01G  0.130325 0.131978 0.13267  0.119398 0.112045 0.123024 0.132209 0.119216
5 02:02 0.000 074  0.000 070 0 0 0.000200 0 0 0.000 272
6 02:03 0.027703  0.026788  0.029022 0.023109 0.022809 0.021865 0.019632  0.026 674
7 02:05 0.002 160  0.001 823  0.001 658  0.001401  0.004002 0.002503 0.002454  0.002 177
8 02:06 0.055258  0.052384 0.048093 0.057773 0.055222 0.060458 0.061 350  0.058 247
9 02:07 0.082440 0.074544 0.075456 0.086 134 0.069428 0.061 117  0.046319  0.073 217
10 02:08 0 0 0.000276 0 0 0 0 0
11 02:10 0.004319  0.003857 0.002211 0.004202 0.004202 0.006059 0.007975 0.007 893
12 02:108 0 0.000 070 0 0 0 0 0 0
13 02:11 0 0.000210 0 0 0.000200  0.000 132 0.000307 0
14 02:12 0 0 0 0 0.000200 0 0.000307 0
15 02:17 0.000 148 0 0 0 0 0 0 0
16 02:259 0 0.000 070 0 0 0 0 0 0
17 02:293Q) 0 0 0 0 0 0.000132 0 0
18 02:343 0.000 074 0 0 0 0 0 0 0
19 02:404 0 0.000070 0 0 0 0 0 0
20 02:419 0 0 0 0 0 0.000132 0 0
21 02:42 0 0 0 0 0 0 0 0.000 272
22 02:469 0 0.000 070 0 0 0 0 0 0
23 02:48 0.000 149 0 0 0.000350  0.000200 0 0 0
24 02:53N 0.000521  0.000421  0.000553 0.001 751  0.000 800 0.000263 0.000307 0.001 089
25 02:93 0 0.000 070 0 0 0 0 0.000307 0
26 02:99 0.000 074 0 0 0 0 0 0 0
27 03:01 0.019586  0.021739 0.023770  0.022059 0.023209 0.028978  0.029755  0.017 964
28 03:02 0.001266 0.001 613 0.001658 0.001050 0.002601 0.003030 0.001534 0.001 089
29 11:01 0.172029 0.178471 0.179381 0.177871 0.150460 0.146 602  0.144785  0.157 322
30 11:02 0.020182 0.016410 0.015478 0.015406 0.016 006 0.011591 0.011043  0.019 325
31 11:56 0.000074 0 0 0 0 0 0 0
32 11:69N 0.000 074 0 0 0 0 0 0 0
33 23:01 0.004 692  0.002945 0.003593 0.002801 0.003401 0.002766 0.002761  0.002 994
34 24:02 0.159964 0.160309 0.168325 0.154062 0.161265 0.145680 0.149 080  0.151 878
35 24:03 0.000 894  0.000561  0.001 106  0.001401 0 0.000 659  0.000307  0.000 272
36 24:04 0.000 074 0.000 631  0.000 829  0.000350  0.000 600  0.000395  0.000920  0.000 272
37 24:05 0.000074 0 0 0 0 0 0 0
38 24:06 0.000 074 0 0 0 0 0 0 0
39 24:07 0.002458  0.002034 0.003593 0.002801 0.004402 0.001712 0.000307 0.002 177
40 24:08 0.000 894  0.001 052 0.001 106  0.000700  0.001 000  0.000922  0.001 534  0.000 817
41 24:10 0.000596  0.000561  0.000553 0 0.000200  0.000 132 0.000307 0
42 24:150 0.000 074 0 0 0 0 0 0 0
43 24:20 0.002681  0.002735 0.002488 0.003501 0.003201 0.002898 0.001 840  0.002 450
44 24:263 0 0 0 0.000350 0 0 0 0
45 24:28 0 0.000070 0 0 0 0 0 0
46 24:30 0 0 0 0 0.000200 0 0 0.000 272
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F5 o R (n=6714) (n=7130) (n=1809) (n=1428) (n=2799) (n=3796) (n=1630) (n=1837)
47 24:46 0 0 0 0 0.000200 0 0 0
48 24:59 0 0.000070 0 0 0 0 0 0
49 24:68 0 0.000 140 0 0 0 0 0 0.000 544
50 24:85 0 0.000070 0 0 0 0 0 0
51 24:93 0 0 0 0 0 0 0.000307 0
52 25:01 0.000074 0 0 0 0 0 0 0
53 26:01 0.027480 0.028612  0.027087 0.029762 0.023609 0.024 631  0.027914  0.025 857
54 26:02 0 0.000 140 0 0 0 0 0.000307 0
55 26:03 0.000297  0.000210 0 0.000350 0 0 0.000307 0
56 26:08 0 0 0 0 0 0.000132 0 0
57 26:14 0.000074  0.000070  0.000276 0 0 0 0 0
58 26:20 0.000 149 0 0.000276 0 0.000200  0.000132 0 0.000 544
59 29:01 0.007 149 0.006 872  0.008292  0.007 003  0.009204 0.010 142 0.014724  0.005 444
60 29:02 0.002234  0.001262 0.002211 0.001751 0.001200 0.001449 0.000613  0.001 633
61 29:10 0 0.000070 0 0 0 0 0 0
62 30:01 0.077 822  0.086536 0.080708 0.084734 0.132653 0.131718 0.123006 0.118 672
63 30:02 0.000 149 0.000351 0.000276 0 0 0.000263 0 0.000 272
64 30:04 0.000447  0.000498  0.000553 0 0.000200  0.000395 0.000920 0
65 30:18 0.000 149 0.000210 0 0 0 0.000395  0.000307 0
66 30:20 0.000 149 0 0 0 0 0 0 0
67 30:39 0 0 0 0 0 0.000132 0 0
68 31:01 0.037012 0.035344 0.036761 0.037465 0.033013 0.035300 0.039264 0.033 206
59 31:13 0 0 0 0.000350 0 0 0 0
70 31:17 0.000 149 0 0 0 0 0.000132 0 0
71 31:32 0 0.000070 0 0 0 0 0 0
72 32:01 0.013628 0.014236 0.015478 0.015756 0.017807 0.016728 0.020859  0.012 248
73 33:01 0.000596  0.000771 0 0.000350  0.001 000 0.000922  0.001534  0.000272
74 33:03 0.104 185 0.101613  0.092040 0.103291  0.093237 0.107350 0.106 442  0.109 690
75 33:30 0 0 0 0 0 0 0.000307 0
76 33:81 0.000074 0 0 0 0 0 0 0
77 34:01 0.000 670 0.000281  0.000829  0.000700  0.000200 0 0.000307  0.000 544
78 36:02 0 0 0 0 0 0 0 0.000 272
79 66:01 0.000074  0.000281 0.001 106  0.001 050  0.000200 0.001 185  0.001227  0.000272
80 68:01 0.004990  0.006 171  0.007 463  0.006 653  0.006 603  0.007 508  0.006 135  0.005 444
81 68:02 0.000372  0.000 140 0 0.000700  0.000 600  0.000263 0 0
82 68:24 0.000074 0 0 0 0 0.000132 0 0
83 69:01 0.004 617  0.002665 0.005252  0.003501 0.003001 0.002107 0.000920  0.004 083
84 74:01:01G  0.000 149  0.000210  0.000276  0.000350  0.000 400  0.000 132 0 0.000 544
85 74:05 0 0 0 0 0 0 0 0.000 272
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41 B% 6 WA, T B, T, 45, VIR 8 Hu T DU HLA-A (7 s SV SR Z 28 #r L.
20214E6 J R RN A= 24 CH AR RHA R , 2021,41(06) : 903-907 - 907 -
F2 IFSHITIIURABEE L HLA-A L RS ER
Ho¥ B FHIT. M H M bk Ufipan W% M
1 11:01 11:01 11:01 11:01 11:01 11:01 24:02 24:02
2 24:02 24:02 24:02 24:02 24:02 24:02 11:01 11:01
3 02:01:01G  02:01:01G ~ 02:01:01G  02:01:01G  02:01:01G 30:01 30:01 02:01:01G
4 33:03 33:03 33:03 33:03 30:01 02:01:01G ~ 02:01:01G 30:01
5 30:01 30:01 02:07 02:07 33:03 33:03 33:03 33:03
6 02:07 02:07 30:01 30:01 02:07 02:07 02:07 02:06
7 02:06 02:06 02:06 02:06 02:06 02:06 02:06 02:07
8 31:01 31:01 31:01 31:01 01:01 01:01 01:01 31:01
9 01:01 01:01 01:01 01:01 31:01 31:01 31:01 01:01
10 26:01 02:03 26:01 02:03 02:03 03:01 26:01 03:01
x3 IFTHTINEABESERNEASERLHLA-A CRSMERLE
- ER M FHIT. #M e 15T #Mm b
(n=7130) (n=6714) (n=1809) (n=1428) (n=2799) (n=3796) (n=1630) (n=1837)
02:01:01G  0.131978  0.130325 0.132670  0.119398  0.112045"  0.123024  0.132209  0.119216
11:01 0.178 471  0.172029  0.179381  0.177871  0.150460°  0.146 602"  0.144 785"  0.157 322
24:02 0.160309  0.159964 0.168325  0.154062 0.161265  0.145680" 0.149080  0.151 878
30:01 0.086536  0.077 822" 0.080708  0.084734  0.132 653" 0.131718  0.123006" 0.118 672"
33:03 0.101613  0.104185 0.092040  0.103291  0.093237  0.107350  0.106442  0.109 690°
Srgnttitt, P < 0.01,
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